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INTRODUGAO

O patotipo Shigella/EIEC é composto pela Shigella spp. e
Escherichia coli enteroinvasora (EIEC), e é uma das
principais causas de diarreia infeciosa no mundo. A
principal fonte de contaminagdo acontece por via fecal-
oral, mas também pode ocorrer pela ingestao de
alimentos e agua contaminada e por via sexual.

OBJETIVO

Relatar a incidéncia do patotipo Shigella/EIEC durante o
periodo do estudo.

MATERIAL E METODOS

Estudo retrospectivo de janeiro 2021 a julho 2022. No
periodo, 1110 amostras de swab fecal foram recebidas no
Laboratério Central de Saude Publica do Ceard (LACEN-
CE), para identificacdo do agente etiolégico causador dos
quadros de gastroenterites. Todas as amostras, foram
processadas para Pesquisa Sindrémica por meio da PCR
Multiplex Nested (Painel Molecular Gastrointestinal -
Sistema FimArray®) com a investigagdo simultanea de 22
patégenos.
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RESULTADOS

A prevaléncia de deteccdo do patotipo Shigellal/E.coli
enteroinvasora (EIEC), durante o periodo do estudo teve a
seguinte distribuicdo: Em 2021, 13 casos no total, ja em
2022 até o més de julho, foi registrado 22 detecc¢des.

|' Grdfitn 01 ~Pestidad do patotipo Shigelo /e, 2021 | | Grdfic 02 ~Positvided da patotn higel/IEG atéjubo 2022 |
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Figura 04 — Distribui¢do temporal do patotipo Shigella/ EIEC em 2021,2022
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RESULTADOS

Em 2021, os casos tiveram maior prevaléncia nos meses
de julho (n=6) e agosto (n=3), ja em 2022 até o més de
julho a distribuicao apresentou maior prevaléncia nos
meses de margo (n=8), maio (n=7) e junho (n=5),
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Figura 05 — Distribuigéo por Género Figura 06 — Distribuigdo por Faixa etaria
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Dos 35 pacientes com A faixa etaria com maior
detecgao do patotipo incidéncia foi de 31 a 40
Shigella/lEIEC, 34% (n=12) anos 26,4% (n=9), porém
eram do sexo feminino e deve-se atentar para faixa-
66% (n=23) do sexo etaria de 0-10 anos 17,6%
masculino, representando (n=6), que representa uma
quase o] dobro na importante populagao
distribuicdo por género. vulneravel as complicacbes

Figura 07 — Comorbidades presentes P&rp%‘é%ﬂ Q&ﬁ *Shigellal EIEC
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Dos 35 pacientes com detecgéo para Shigella/EIEC (2021 e
2022), 65% (n=23) apresentavam comorbidades, sendo o
HIV mais prevalente 61% (n=14). Os pacientes com
infecgdo pelo virus HIV, possuem maior risco de
desenvolver a doenc¢a de forma grave, pois podem evoluir
para uma bacteremia e manifestagbes neuroldgicas em
fungéo da toxina Shigatoxina circulante.

CONCLUSAO

A Shigellose é um problema de saude publica mundial e é
necessario uma vigilancia laboratorial ativa, pois a doenga
possui alta severidade clinica em especial nas populagbes
vulneravéis como criangas € imunossuprimidos, além de
elevada taxa de resisténcia antimicrobiana.
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